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Table S1.

A. japi

A. jaragua
A. jundiai

A. charon
A. lancinhas
A. papudo
A. scamosa
A. platensis
A. perobae
A. paulensis
A. vanini

A. cavernicola

A. schmitti

A. strinatii

A. franca

A. rosanae

A. abtao

A. ringueleti

A. franciscana

A. odebrechtii

A. marginata

A. camargoi

A. grisella

A. parva

A. parana

A. castro

A. meloi

A. microphthalma
A. quilombola

A. leptochela

A. spinipalma

A. pomerana

A. serrana

A. jujuyana

A. leptodactyla

A. brevipalma

A. loyolai

A. jarai

A. spinosa

A. clotho sp. nov.
A. atropos sp. nov.
A lachesis sp. nov.

Intra-

0,011
0,059
0,058
0,052
0,062
0,045
0,052
0,037
0,039
0,054
0,039
0,050
0,043
0,045
0,039
0,045
0,043
0,043
0,041
0,041
0,039
0,039
0,045
0,043
0,045
0,048
0,044
0,045
0,043
0,041
0,039
0,041
0,037
0,039
0,043
0,037
0,037
0,065
0,052
0,055

and interspecific genetic distances for all species of Aegla, evaluated for the 16S rDNA gene.

0,049
0,052
0,041
0,060
0,039

0,035

0,032
0,026
0,026
0,054
0,047
0,045

0,034
0,039
0,036
0,034
0,048
0,044
0,044
0,037
0,032
0,034
0,034
0,032
0,029
0,032
0,029
0,034
0,032
0,048
0,028

Values are percentages.

0,052
0,067
0,056
0,049
0,043
0,045
0,043
0,028
0,034
0,045
0,051

0,052

0,039
0,039
0,046
0,058
0,035

0,032
0,039
0,039
0,034

0,036

0,049
0,050

0,060
0,060
0,052
0,047
0,045
0,045
0,047
0,049
0,054
0,032
0,036
0,049
0,049
0,045
0,043
0,049
0,045
0,049
0,045
0,047
0,054
0,043
0,043
0,039
0,043
0,039
0,043
0,045
0,041
0,041
0,041
0,041
0,065
0,052
0,052

0,045

0,028
0,032
0,026
0,028
0,054
0,036
0,047

0,035

0,015
0,035
0,024
0,026
0,028
0,030
0,032
0,034

0,026
0,030
0,024
0,028
0,032
0,039
0,029

0,026
0,026
0,022
0,026
0,035
0,039
0,031

0,038
0,017

0,011
0,019
0,026
0,024
0,028
0,024
0,022
0,019
0,021
0,019
0,019
0,021
0,019
0,021
0,027
0,024
0,026
0,019
0,019
0,015
0,017
0,013
0,015
0,019
0,013
0,017
0,019
0,027
0,012

0,028
0,034
0,026
0,030

0,022
0,026
0,019
0,024
0,013
0,038
0,007

0,017
0,015
0,019
0,040
0,025
0,031

0,033

0,006
0,026
0,019
0,019
0,019
0,017
0,013
0,021
0,017
0,019
0,030
0,028
0,028
0,017
0,017
0,015
0,015
0,017
0,013
0,017
0,013
0,017
0,038
0,030
0,028

0,017
0,021
0,017
0,022
0,040
0,036
0,033

0,021
0,015
0,015
0,038
0,025
0,031

0,028
0,031

0,027
0,028

0,019
0,015
0,019
0,015
0,017
0,030
0,022
0,022
0,011
0,017
0,013
0,013
0,015
0,011
0,015
0,011
0,011
0,043
0,022
0,031

0,013
0,019
0,017
0,019
0,021
0,022
0,021
0,013
0,011
0,011
0,015
0,011
0,013
0,017
0,011
0,015
0,038
0,022
0,031

0,025
0,028

0,022
0,028

0,030
0,026
0,026
0,015
0,017
0,013
0,013
0,015
0,011
0,015
0,011
0,015
0,043
0,027
0,031

0,009
0,042

0,036

0,038

0,006
0,006
0,011
0,013
0,009
0,013
0,009
0,009
0,038
0,016
0,028

0,014
0,028

0,019
0,026

0,022
0,026

0,009
0,013
0,006
0,011
0,035
0,022
0,026

0,004

0,004 0,009

0,009 0,013 0,004

0,035 0,038 0,032 0,035

0,017 0,019 0,016 0,019 0,047
0,024 0,026 0,019 0,024 0,011 0,038



Table S2.

papudo
ringueleti
platensis
jujuyana
scamosa
perobae
marginata
spinipalma
grisella
quilombola
leptochela
franciscana
abtao
serrana
jaragua
franca
leptodactyla
lancinhas
paulensis
loyolai
pomerana
strinatii
cavernicola
rosanae
odebrechtii
camargoi
spinosa
brevipalma
jarai

parva
schmitti
vanini

meloi
castro
parana
jundiai

japi

clotho sp. nov.
atropos sp. nov.
A. lachesis sp. nov.

PPPPPPPPPPPPPPPPOPPPIPPPPPPPOPPP>PP>> P>

Intra-

0,071
0,077
0,081
0,058
0,087
0,071
0,071
0,074
0,073
0,061
0,061
0,065
0,064
0,058
0,061
0,069
0,065
0,055
0,060
0,058
0,081
0,056
0,063
0,048
0,063
0,056
0,053
0,048
0,071
0,060
0,056
0,060
0,066
0,074
0,053
0,065
0,063
0,061
0,063

0,081
0,058
0,043
0,084
0,074
0,071
0,063
0,071
0,065
0,066
0,051
0,062
0,059
0,062
0,062
0,069
0,053
0,069
0,053
0,084
0,058
0,058
0,053
0,069
0,061
0,058
0,053
0,071
0,061
0,053
0,061
0,066
0,071
0,063
0,058
0,060
0,065
0,060

and interspecific genetic distances for all species of Aegla, evaluated for the COI gene.

0,076
0,066
0,067
0,061
0,063
0,058
0,047
0,056
0,058
0,051
0,053
0,055
0,050
0,050
0,060
0,055
0,055
0,055
0,069
0,053
0,055
0,043
0,058
0,053
0,048
0,046
0,058
0,043
0,056
0,053
0,058
0,063
0,056
0,051
0,063
0,050
0,063

0,051
0,081
0,076
0,066
0,066
0,087
0,065
0,069
0,061
0,065
0,067
0,074
0,074
0,075
0,056
0,069
0,043
0,079
0,058
0,053
0,053
0,063
0,061
0,058
0,053
0,071
0,061
0,068
0,063
0,063
0,061
0,063
0,063
0,068
0,065
0,070

Values are percentages.

0,063
0,061
0,053
0,046
0,063
0,062
0,048
0,051
0,053
0,053
0,059
0,056
0,061
0,036
0,056
0,041
0,071
0,043
0,041
0,041
0,056
0,043
0,041
0,038
0,051
0,046
0,053
0,046
0,051
0,056
0,046
0,048
0,045
0,062
0,057

0,076
0,071
0,061
0,069
0,077
0,069
0,065
0,067
0,047
0,053
0,061
0,071
0,063
0,046
0,058
0,071
0,056
0,058
0,048
0,058
0,058
0,055
0,051
0,041
0,051
0,061
0,051
0,053
0,056
0,048
0,060
0,070
0,072
0,065

0,066
0,061
0,051
0,054
0,053
0,053
0,044
0,061
0,050
0,050
0,055
0,056
0,056
0,056
0,081
0,051
0,058
0,048
0,056
0,051
0,048
0,048
0,063
0,051
0,056
0,053
0,058
0,063
0,058
0,048
0,056
0,059
0,057

0,046
0,055
0,054
0,046
0,053
0,044
0,047
0,062
0,059
0,061
0,051
0,056
0,038
0,069
0,046
0,046
0,041
0,046
0,048
0,046
0,041
0,053
0,048
0,047
0,048
0,051
0,056
0,041
0,051
0,056
0,048
0,057

0,031
0,048
0,046
0,051
0,035
0,050
0,056
0,053
0,052
0,038
0,048
0,046
0,066
0,046
0,036
0,036
0,038
0,043
0,041
0,036
0,043
0,043
0,041
0,033
0,041
0,046
0,041
0,046
0,053
0,042
0,057

0,051
0,048
0,036
0,051

0,053
0,054
0,051
0,053
0,040
0,068
0,048
0,051
0,045
0,054
0,048
0,043
0,040
0,062
0,045
0,042
0,045
0,059
0,056
0,054
0,053
0,052
0,005
0,051

0,053
0,038
0,056
0,050
0,053
0,052
0,041
0,048
0,043
0,063
0,038
0,046
0,041
0,051
0,038
0,036
0,036
0,053
0,038
0,044
0,046
0,038
0,046
0,046
0,041
0,041
0,051
0,044

0,042
0,040
0,044
0,044
0,046
0,039
0,048
0,039
0,056
0,036
0,043
0,030
0,046
0,048
0,043
0,036
0,046
0,041
0,033
0,046
0,048
0,053
0,046
0,041
0,038
0,042
0,039

0,050

0,048

0,050
0,039
0,052
0,040
0,042
0,034
0,053
0,042
0,037
0,031
0,045
0,039
0,034
0,031
0,042
0,034
0,039
0,040
0,047
0,045
0,020
0,045
0,049
0,045
0,048

0,042
0,039
0,042
0,031
0,036
0,053
0,035
0,039
0,029
0,035
0,029
0,025
0,027
0,038
0,031
0,044
0,042
0,044
0,047
0,044
0,033
0,035
0,044
0,042

0,042
0,047
0,047
0,039
0,050
0,044
0,036
0,029
0,047
0,029
0,025
0,030
0,041
0,031
0,039
0,042
0,044
0,047
0,041
0,039
0,045
0,047
0,051

0,041
0,025
0,038
0,049
0,038
0,044
0,029
0,049
0,032
0,027
0,026
0,046
0,030
0,042
0,044
0,049
0,052
0,046
0,035
0,042
0,054
0,045

0,041
0,031
0,053
0,028
0,031
0,030
0,038
0,036
0,031
0,028
0,043
0,034
0,033
0,034
0,038
0,048
0,038
0,036
0,031
0,050
0,039

0,034
0,053
0,033
0,039
0,028
0,041
0,036
0,031
0,025
0,038
0,029
0,042
0,036
0,043
0,046
0,036
0,036
0,042
0,053
0,033

0,048
0,028
0,029
0,028
0,036
0,030
0,027
0,025
0,041
0,029
0,033
0,036
0,041
0,043
0,030
0,036
0,031
0,040
0,027

0,036
0,051
0,041
0,056
0,053
0,051
0,046
0,051
0,046
0,053
0,058
0,058
0,058
0,053
0,053
0,041
0,062
0,038

0,036
0,020
0,036
0,028
0,025
0,020
0,030
0,025
0,035
0,033
0,038
0,043
0,030
0,028
0,015
0,053
0,025

0,025
0,036
0,033
0,029
0,025
0,038
0,031
0,028
0,031
0,030
0,036
0,030
0,036
0,038
0,045
0,039

0,030
0,023
0,020
0,015
0,023
0,020
0,027
0,028
0,030
0,033
0,023
0,025
0,030
0,039
0,029

0,038
0,036
0,031
0,038
0,038
0,038
0,036
0,038
0,043
0,036
0,038
0,038
0,048
0,044

0,008
0,015
0,033
0,023
0,035
0,033
0,033
0,036
0,030
0,028
0,034
0,048
0,038

0,013
0,030
0,019
0,031
0,029
0,030
0,033
0,028
0,022
0,021
0,042
0,027

0,025
0,018
0,024
0,025
0,031
0,036
0,025
0,020
0,026
0,039
0,022

0,028
0,044
0,030
0,033
0,036
0,030
0,036
0,041
0,056
0,044

0,036
0,034
0,033
0,033
0,030
0,024
0,035
0,045
0,033

0,033
0,032
0,047
0,032
0,039
0,042
0,036
0,045

0,023

0,028 0,020

0,033 0,036 0,038

0,039 0,036 0,041 0,036

0,038 0,045 0,049 0,045 0,031

0,045 0,053 0,051 0,048 0,053 0,052
0,042 0,048 0,051 0,041 0,033 0,014 0,051
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